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APRESENTAGAO

A Embrapa Recursos Genéticos e Biotecnologia, ha um
quarto de século, realiza a coleta e conservagdo de plantas de
interesse econdmico atual ou potencial como base para o
melhoramento genético.

O melhoramento genético convencional de especies, de
um modo geral, utiliza a vanabilidade pre-existente na natureza
para obter recombinagdes de interesse  Dentre as recombinagoes
frequentemente perseguidas pelos geneticistas, identificam-se as
que combinam produtividade com resisténcia a condicoes
adversas de carater bidtico (resisténcia a doengas e insetos) e
abidticas (resisténcia a seca e aluminio toxico, por exemplo).
Quando esta variabilidade é restrita, por forga de caracteristicas
intrinsecas de determinadas especies (entre elas o habito de
polinizacdo), & possivel induzi-la artificialmente de diversas
formas. Com frequéncia, entretanto, estas caracteristicas sao
encontradas em espécies silvestres proximas filogeneticamente
das espécies cultivadas.

Este processo somente serve ao melhorista se a
caracterizagdo genética das especies for satisfatoriamente
realizada de sorte a definir, com segurancga, a compatibilidade
entre genomas das espeécies silvestre e cultivadas. No passado
este processo estava limitado a descrigdo fenotipica e botanica.
Ha algumas décadas, ao processo de caracterizagao foram
incorporadas técnicas da citogenetica que permitiram definir
niveis de ploidia que agora se associam a varios metodos que
utilizam marcadores moleculares



A definigdo do nivel de ploidia se realiza atualmente de
forma expedita por citometria de fluxo que foi associada, neste
trabalho ao RAPD para permitir. com sucesso, a identificagdo de
genomas de guatro espécies de Onyza, sendo trés tetrapldides,
(O alta, O grandiplumis e Q. latifolia ) e uma diploide (O.
glumaepatula), corrigindo a classificacdo de cerca de 15% de
acessos coletados e erroneamente classificados com base em
caracteres morfolégicos.

O trabalho, a par de constituir informacgéo importante para o
uso direto das especies silvestres de arroz pelos geneticistas que
atuam com esla cultura e um passo no sentido da completa
caracterizacao dos genomas das espécies citadas, o que
permitira, no futuro realizar varreduras por técnica em uso na
analise de genomas funcionais. A iniciativa abrira caminho para a
identificag@o de genes de interesse em espeécies silvestres de
arroz, que venham a ter potencial agronomico e gue poderao ser
transferidos para espécies cultivadas por técnicas da engenharia
genetica ja de dominio pela Embrapa Recursos Genéticos e
Biotecnologia

LUIZ ANTONIO BARRETO DE CASTRO
Chefe Geral
Embrapa Recursos Genéticos e Biotecnologia
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RESUMO

O género Oryza contéem aproximadamente 22 especies,
das quais 15 sao diploides e 7 tetraploides. Na Amazonia e Pan-
tanal brasileiros ocorrem trés espécies tetraploides de genoma
CCDD (O. alta, O. grandiglumis e O. latifolia) & uma especie di-
pléide de genoma AA (O glumaepatula) As espécies silvestres
de arroz possuem grande potencial de utilizagao em programas
de melhoramento genetico. Sao fontes de genes economica-
mente importantes como resisténcia a doencas e tolerancia a es-
tresses edafoclimaticos. A diversidade genética do arroz deve ser
eficientemente conservada e caracterizada para uso presente €
futuro. Recentes expedi¢cbes de coleta de populagdes silvestres
de arroz na Amazonia e Pantanal vém permitindo estudar a vari-
abilidade genética do arroz nativo do Brasil
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O objetivo deste trabalho foi identificar a ploidia e o grupo
genémico de 231 acessos de Oryza através do emprego de
citometria de fluxo, contagem cromossomica & RAPD A
quantificacdo de DNA por citometria de fluxo foi baseada no uso
de folhas tenras de cada acesso maceradas com tampao com
fluorocromo, comparadas com padrao de DNA de Oryza saliva

Na contagem cromossomica, pontas de raizes foram
submetidas ao pré-tratamento de hidrolise, coradas pelo metodo
de Feulgen e analisadas em microscopio otico. Qito primers
RAPD genoma-especificos, pré-selecionados, foram utilizados na
identificagdo do genoma e especie de cada acesso. As celulas de
ponta de raiz exibiram consistentemente 2n=2x=24 para especies
dipldides e 2n=4x=48 para as tetraploides. Os Iindices da
citometria de fluxo variaram de 0,50 para O. brachyantha a 2,63
para O ridleyi O emprego da citometria de fluxo foi rapido e
eficiente, corroborando os dados de contagem de cromossomos
na verificacdo da ploidia dos acessos. Marcadores RAPD
genoma-especificos foram consistentes na classificagdo dos
acessos estudados. O uso combinado das trés metodologias
resultou na reclassificagdo de 15% de acessos , erroneamente
classificados durante a coleta com base em caracteres
morfolégicos. O emprego conjunto de RAPD e citometria de fluxo
na classificacao de grande nimero de acessos recém coletados &
uma forma rapida e eficiente de se iniciar o processc de
caracterizagdo genética de colegbes de germoplasma.

Termos para indexacao:

Oryza, RAPD, Citometria de Fluxo, Contagem Cromossomica,
Caracterizagao Genetica



